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lineage sorting, kde ¢as potrebny k diverzifikaci gent1 byva u velkych
populaci velmi dlouhy a navic mohou nékteré fenotypove dulezité geny c¢i
znaky podléhat jiné rychlosti evoluce.

Jiri Malicek

Originalni zdroj:

Boluda C. G., Rico V. J., Divakar P. K., Nadyeina O., Myllys L., McMullin R. T., Zamora
J. C., Scheidegger C. & Hawksworth D. L. (2019): Evaluating methodologies for
species delimitation: the mismatch between phenotypes and genotypes in lichenized
fungi (Bryoria sect. Implexae, Parmeliaceae). — Persoonia 42: 75-100.

GEOGRAFICKA VZDI-‘\‘LENOST PODPORUJE GENETICKOU
IZOLOVANOST POPULACI SPECIALIZOVANYCH LISEJNIKU

Vibec prvni publikovana studie zabyvajici variabilitou genomu1 v ramci
populaci liSejnikt1 byla recentné publikovana v c¢asopise American
Journal of Botany. Modelovym organismem byl druh Cetradonia linearis
z celedi Cladoniaceae, ktery je endemitem Apalacského pohoriv USA a za-
roven jeden z osmi lisejnikt zapsanych na svétovém Cerveném seznamu
IUCN. Asi nejzajimaveéjsim vysledkem prace je zjiSténi pomérné znacné
genetické variability mezi populacemi. To ukazuje na velmi nizkou miru
genového toku a izolovanost populaci v zavislosti na jejich vzajemné
vzdalenosti. Vysledky jsou tedy v rozporu s teorii neomezeného Sireni
houbovych organismui. V kontextu podobnych studii, které se zabyvaly
populacéni variabilitou liSejnik(1 véetné mateéného systému (tzv. mating
system), byla podobna izolovanost populaci zjiSténa také u druhu Lobaria
pulmonaria. Naopak vysoka geneticka variabilita v rameci populaci a nizka
mezi populacemi byla dokumentovana u lisSejnikti Parmelia carporrhizans
a Xanthoria parietina. Ve svétle ekologické specializace a abundance vSech
¢tyf zminénych druhu tak vysledky naznacuji, Zze u béznéjsich lisejnikt
s sirsi ekologickou nikou dochazi k znacnému genomovému toku, zatimco
u specializovanych druht, kterymi jsou pravé Cetradonia linearis a Lo-
baria pulmonaria, je situace opac¢na. Tuto problematiku vSak autori
v clanku bohuzel nediskutuji.
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